
 

Table SIII dsRNA treatments decreasing β-galactosidase activity. 
CG# Name Times 

identified 
N Act5C-β-gal 

(Mean±SD %) 
Z1a Z2a 

CG1263 RpL8 1 2 54±30 3,0 3,4 
CG1404 ran 4 8 49±17 0,7 2,7 
CG1528 γCop 2 4 56±6 -0,3 2,4 
CG1554 RpII215 2 4 38±21 2,0 1,3 
CG1796 Unknown 1 6 56±16 1,1 0,9 
CG2275 Jun-related antigen 1 2 52±40 -2,9 -1,1 
CG2310 Unknown 1 2 60±6 -1,1 -0,2 
CG2807     Unknown 1 2 34±48 4,3 6,1 
CG2845 pole hole 1 2 56±17 0,1 0,0 
CG2867 Prat 1 2 46±35 -0,3 -0,5 
CG2925 noisette 1 5 52±9 2,1 3,5 
CG3365 drongo 1 2 30±3 -0,2 -1,1 
CG3523 Unknown 3 7 23±11 0,9 -0,4 
CG3638 Unknown 1 2 34±18 0,1 -0,3 
CG3992 serpent 1 2 23±11 4,8 3,1 
CG4013 Smrter 1 2 56±30 4,2 3,2 
CG4147 Hsc70-3 4 10 42±29 2,9 2,9 
CG4153 eIF-2β 1 2 59±1 2,3 2,2 
CG4162 lace 2 4 15±4 -2,0 -1,1 
CG4264 Hsc70-4 1 2 41±23 2,0 2,8 
CG4849   Unknown 3 10 57±5 1,3 1,4 
CG4863 RpL3 2 4 45±30 2,7 4,1 
CG5119 polyA binding protein 1 2 33±9 3,6 3,0 
CG5215 Zn72D 1 2 33±11 0,6 0,5 
CG5271 RpS27A 2 4 29±23 1,0 2,0 
CG5371 RnrL 1 2 40±23 1,1 1,8 
CG5461 bunched 1 2 19±7 0,8 2,9 
CG5502 RpL4 1 2 58±12 2,9 2,4 
CG5546 Unknown 1 2 52±8 0,8 1,7 
CG5554 Unknown 1 2 51±3 0,5 0,1 
CG5580   scribbler 1 2 54±8 -0,9 -1,1 
CG5771 Rab-protein 11 1 7 29±26 -1,8 2,1 
CG5887 desat1 1 2 8±8 4,6 1,1 
CG5920 string of pearls 1 2 60±37 2,9 2,3 
CG6157 dah 1 2 32±3 0 0,1 
CG6181 Unknown 1 2 43±2 0,5 0,5 
CG6292 Cyclin T 1 2 40±4 3,7 3,1 
CG6525 SNFs Protein Partner 1 2 31±9 0,1 -0,2 
CG6699 β�Cop 1 2 49±3 0,4 2,0 
CG6721 Gap1 1 7 37±21 0,9 -0,6 
CG6815 belphegor 1 3 43±28 -0,4 -0,3 
CG6953   fat-spondin 1 2 54±8 -0,2 -0,9 
CG7269 Hel25E 2 4 39±18 1,9 1,0 
CG7282 Unknown 2 9 44±26 -0,6 -0,3 
CG7398 Transportin 1 2 28±10 0,5 1,2 
CG7439 Argonaute 2 1 2 7±10 0,6 1,4 
CG7490 RpP0 1 2 49±10 -0,6 2,4 
CG7664     cropped 1 2 51±4 -0,9 1,5 
CG8075 Van Gogh 1 2 60±2 -1,1 -0,8 
CG8146 Socs16D 1 2 60±6 0,3 0,7 
CG8522 HLH106 5 10 39±13 4,3 2,3 
CG8615 RpL18 2 4 52±9 3,2 4,1 



CG8877   Unknown 1 2 53±27 0,4 1,5 
CG9045 Myb 1 2 7±3 -1,3 -0,7 
CG9075 eIF-4a 1 2 11±0 3,6 4,2 
CG9281 Unknown 1 2 23±9 0,2 -0,1 
CG9354 RpL34b 2 4 49±9 1,1 1,2 
CG9412 rasputin 1 6 56±17 -2,1 1,9 
CG9450 tudor 1 2 45±17 1,0 0,2 
CG9520 Unknown 1 2 54±23 0,3 1,2 
CG9842 Pp2B-14D 2 4 44±11 0,6 1,3 
CG10107 Unknown 2 4 43±42 2,8 3,2 
CG10109 Lobe 1 2 43±22 1,1 -0,4 
CG10543 Unknown 2 9 49±20 -1,1 0,3 
CG10670 Unknown 1 2 41±20 -0,4 -1,0 
CG11522 RpL6 3 7 37±23 3,2 3,1 
CG11624 Ubi-p63E 12 25 12±17 7,7 5,9 
CG11886 Stem-loop binding protein 1 2 55±20 1,0 -0,1 
CG12230 carnation 1 2 40±3 -0,5 -0,3 
CG12272 Unknown 1 2 28±5 0,3 -0,2 
CG12690 CHES-1-like 1 2 51±3 -1 -0,7 
CG13109 taiman 1 2 45±7 2,7 3,9 
CG13388 Akap200 1 2 30±41 0,4 1,0 
CG14813 δCOP 1 2 27±2 -0,7 1,1 
CG14938 crooked legs 1 2 19±5 -0,6 0,5 
CG15319 nejire 1 2 7±9 3,2 2,6 
CG17255 Unknown 1 2 21±2 -1,1 0,4 
CG17521 Qm 4 8 51±15 3,2 3,6 
CG17800 Dscam 1 2 38±5 0,3 0,2 
CG17950     HmgD 1 2 56±4 2,0 3,2 
CG32533 Unknown 1 2 58±11 -1,6 -0,4 
CG40199 RpL15 1 2 48±10 - - 
a from Boutros et al (2004). 

 

 


